Navrhované reseni:

| iScan™ System

Pozadavek

Plnéni

Skenovaci systém musi umoznovat skenovani
mikroCiptl uréenych ke genotypizaci, studiu
genové exprese, analyze variability po¢tu kopii
(CNV) a studiu DNA metylacnich profil(.

ANO

Skenovaci systém musi umoznovat skenovani
a naslednou analyzu metylacnich Cipu
s pokrytim vice nez 900.000 metyla¢nich mist
pro vyuziti v celogenomovych metylacnich
studiich (EWAS). Musi byt pokryty enhancery,
super-enhancery a vazebné domény CTCF,
které jsou asociované s nadorovym
onemocnénim.

ANO, az 980 000

Skenovaci systém musi umoznovat skenovani
a naslednou analyzu SNP mikro€ipl s vice nez
800.000 SNP prébami, umozfujicimi CNV
analyzu a genotypizaci. Musi byt dostatecné
pokryto  minimalné 3000 cytogeneticky
relevantnich genu.

ANO, az 4 000 000

Skenovaci systém musi byt schopny skenovat
a nasledné analyzovat Cipy.

ANO

Systém musi umozhovat napojeni na
automatické pipetovaci roboty a automatické
podavaci systémy.

ANO

Systém musi byt vysokokapacitni, s moznosti
vySetfit metylacni profil u minimalné 1000
vzorku/tyden.

ANO, az 5670 tydné

Skenovaci systém musi mit submikronové
rozliSeni, musi byt schopen rozli§it < 0.6
mikron0 (um).

ANO, 0,53 um

Skenovaci systém musi byt
vybaven kombinovanou laserovou excitaci
(red/green) o vinovych délkach 532 nm a 658
nm.

ANO

Rozméry pfistroje musi byt maximalné 80 cm
(Sifka) a 80 cm (hloubka).

ANO, 52 x 45 x 66 cm (S x V x H)

10.

Skenovaci systém umoziiujici
minimalné 4 vzorkud/1 Cip.

zpracovani

ANO, 8 vzorkd

11.

Skenovaci systém umozZnujici skenovani
jednoho vzorku pod 5 minut a jednoho €ipu do
60 minut.

ANO,
1 vzorek 1,25 minuty;
Cip 30 minut

12.

Skenovaci systém musi umozfiovat skenovani
¢ipu s hodnotami call rate > 99%, vhodnymi pro
populaéni screeningové studie a pfesné CNV
analyzy.

ANO




13.

Raw data musi byt dostupna ve formatu.idat
minimalné u metylacnich Cipa pro dalsi analyzu
pomoci dostupnych webovych klasifikatoru.

ANO

14.

Soucasti dodavky musi byt fidici jednotka,
pokud v systému neni zabudovana.

ANO

15.

Soucasti dodavky musi byt veSkere laboratorni
vybaveni, které je potfebné pro pfipravu Cipl a
je specifické pro workflow dodavaného
skenovaciho systému.

ANO, soucasti dodavky je INF
HD Starter Kit

16.

Kompatibilita vystupniho formatu se softwary,
které umoznuji SNP analyzy, CNV analyzy (log
R ratio, B-alelicka frekvence), analyzu genové
exprese, miRNA  profilovani, analyzu
metylacniho profilu.

ANO

17.

Software musi umoznovat analyzu vice vzorku
souCasné, grafické zobrazeni pomoci heat
map, box plotd, line plotd, dendrogramda,
histogram.

ANO

18.

Software musi byt soucasti dodavky.

ANO




